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لـ تحديد درجة القرابة الوراثية بين طرز وراثية من الدجاج البلدي باستخدام تقنية ا
ISSR 

                                           (3)شيرين العيسى                   (2) سلام لاوند                 )1(ميشيل نقولا         

 

 المُلخَّص

في مخبر التقانات الحيوي  التابع لك ي   ين  دم من طرز وراثب  ل دجاج الب دي  30أجريت الدراسةةةةةةةةةةةةةة      
لتحديد درج  القراب  الوراثي  فيما بينها، وذلك باسةةةةةةةةتخدام رقني  ركرارات المقاطع  في جامع  دمشةةةةةةةة  –الزرا   

بادئ .  12(، واسةةةةةةةةتخدم له ا ال ر  Inter Simple Sequence Repeats) ISSRالداخ ي  البسةةةةةةةةي   
المدروسةةةةةة ، ون    عيناتبين اال ((polymorphismفعاليتها في إ  اء رعددي  شةةةةةة  ي  ات بادئال جميعأثبتت 

حزم  متعددة شةةةةةةةة  يا،  61، منها%97.56بنسةةةةةةةةب  رعددي   الي  ب  ت  حزم  63 ن اسةةةةةةةةتخدامها م مو   
كأ     دد من الحزم  ((p10ئ  بادل حزم  8و(  p1)(p12)(p25) ل بادئ  ثلاث حزمدد الحزم بين رراوح  

ل  رزالوراثية  ( 0.8251- 0.0227)رراوحت درج  القراب  الوراثي  مابين، بين  ينات الدجاج المدروسةةةةةةةةةةةةةة 
الأنث  البني  مع الانث  النم ين  بين 0.02هي   PDVأقل قيم  لةةةةةةحيثُ كانت  المدروس  من الدجاج الب دي

وكانت النسةةةب  المةوي  ، بيضةةةاءوالانث  ال سةةةودال كرالأ بين النم ين 0.82بينما سةةةُ  ت أ    قيم  لها  ،البني 
 % والأكةةةبةةةر مةةةع الةةةبةةةةةةةادئةةةةةةةات83.3( بةةةمةةةقةةةةةةةدارp21الةةةبةةةةةةةادئةةةةةةة  )لةةة ةةةتةةةعةةةةةةةدديةةةةةةة  الشةةةةةةةةةةةةةةةة ةةة ةةةيةةةةةةة  الأقةةةةةةةل مةةةع 

(P1,P3,P12,P13,P14,P15,P16,P25,P26,P28بمقةةةدار )التعةةةدديةةة   لرراوحةةةت قي  معةةةامةةة %،100
، p10ات البادئ مع كلا منكأ    قيم   0.500و   p12كأقل قيم  مع  البادئ  0.233الشةةةةةةةةةةةةة  ي  بين  

p26  ،p28   ال كور  ن الاناث،فرز التح يل العنقودي ال رز الوراثي  المدروسةةةة  .  0.411وبمتوسةةةةر قدر 
 رنو اً وراثياً  بين ال رز الوراثي  المدروس  ضمن كل م مو  .النتائج وأظهرت 

 
 ، قراب  وراثي ، معامل التعددي  الش  ي .ISSRالدجاج الب دي، رقني  ركرارات المقاطع الداخ ي  البسي     الكلمات المفتاحية:

 
البعث جامعة الزراعية الهندسة كلية حيواني، انتاج ،قسم مساعد، أستاذ  (1) 

دمشق جامعة ، الزراعية الهندسة كلية ، الحقلية المحاصيل قسم ، مساعد أستاذ   (2) 

 الفرات جامعة حيواني، انتاج قسم الزراعية، الهندسة في دكتوراة طالبة( 3)
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 المقدمة

داخل الأ داد الكبيرة من الأنواع والسلالات التي رنتشر في ن اق  Genetic diversityيعرف التنوع الوراثي 

ج رافي واسةةةةةةةةع، بأن  م مو   من الخمةةةةةةةةائز والمت يرات، ويزداد التباين الوراثي بين هد  الأنواع مع ازدياد 

ويعزى  (.Parker et al. 2004التبا د ال  رافي فيما بينها، والعزل  الديموغرافي  لكل نوع أو سةةةةةةةةةةةةةلال  )

الاختلاف الوراثي بين سلالات الدواجن المخت ف  التي ر  ر ميعها أثناء  م ي  التدجين ال   دة أسباب منها: 

 م ي  التدجين، العزل  اللاحق  ل سةةةةةةةلالات المدجن  والبروف البيةي  التي  أثناءرأثير م ان منشةةةةةةةأ السةةةةةةةلالات 

الوراثيةةة ، أو انتخةةةابةةةاً طبيعيةةةاً ذاريةةةاً داخةةةل هةةةد   رعيش فيهةةةا والتي يم ن أن رحةةةدث م مو ةةة  من الانحرافةةةات

السةةةةلالات، إضةةةةاف  ال  معايير التكاثر التي يفرضةةةةها المربون وفقاً ل مةةةةفات إابنتاجي  التي يرغبون فيها من 

هد  السةةةةةةلالات، ويت  حالياً روزيع التنوع الوراثي بين سةةةةةةلالات الدجاج المح ي  التق يدي  والسةةةةةةلالات المعياري  

ة وفقاً لسةةلال  معين  من أجل اسةةتنباو خ وو ر اري  قياسةةي  ذات حةةفات محددة ومختارة بعناي  فائق  المختار 

(Tixier Boichard et al. 2009 وقد أشةةةةةةةار بعث الباحثين ال  أن فقدان  دد من سةةةةةةةلالات الدجاج .)

لب دي بسةةةةةلالات محددة الب دي  الأحةةةةة ي ، وبالتالي انخفا  التنوع الوراثي قد حدث نتي   لاسةةةةةتبدا  الدجاج ا

سواء في المزارع الريفي  الم يرة أو المداجن الضخم  لت بي  ال  ب المتزايد     منت ات الدجاج من البيث 

(. مما يسةةتد ي مواجه  فقدان التنوع الوراثي داخل Hoffmann 2010; Ozdemir et al. 2013وال حوم)

حةةةةةةةةةةة ي ، والممةةةةةةةةةةةادر الوراثي  المتنو   من أجل الاحتفا  الأنواع، وارخاد ردابير المحافب      الحيوانات الأ

بالقدرات الوراثي  لتأمين التحديات المسةةتقب ي  غير المتوقع  والمتع ق  بشةة ل أسةةاسةةي بالقدرة     التكيفات مع 

المت يرات المخت ف ، وي ب أن رسةةةتند هد  التدابير     ر ي  شةةةام   وفه  واضةةةل لأهمي  التنوع الوراثي داخل 

(. ورعد  م ي  التنوع الوراثي Simianer 2005; Oldenbroek, 2007; Lenstra et al. 2012واع )الأن

 Groeneveldوالتوحيف الديموغرافي لم مو ات الدجاج المخت ف  هام  ل  اي   ند رحديد أولويات الحفظ )

et al. 2010.) 
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 Populationمفيةةدةً  ن رركيةةب ال مةةا ةة   مع ومةةات Molecular markersرقةةدم المرشةةةةةةةةةةةةةرات ال زيةيةة  

Structure  و لاقات القراب Phylogeny ( بابضةةةةةاف  إل  التحق  من الأنسةةةةةابFeral , 2002 ورسةةةةةا د )

( من خلا  مقدررها     روحةةةةةةيف مواقع المةةةةةةفات الكمي  المررب   Bünger,2008في  ر بي  الانتخاب )

أنها رسةةةةةةمل بدراسةةةةةة  التكوين الوراثي ل فراد      كما .Marker assisted  Selection ((MASبالمرشةةةةةةر

( ورزود بمع ومات  ن رنوع المةةنويات لموقع وراثي معين وبالتالي Nagvi , 2007)  DNAمسةةتوى الةةةةةةةةةةةةةةةة 

فات المهم  اقتمةةةةةةةةةةةةةةادياً )  & Erhardtرحدد التنوع الوراثي وركشةةةةةةةةةةةةةا  ن ال ينات التي ررثر في المةةةةةةةةةةةةة

Weimann , 2007  يضةةةةةةةةةةةةةةةةةاف إل  ذلةةةةك أهميتهةةةةا في رحةةةةديةةةةد مواقع المةةةةةةةةةةةةةفةةةةات الكميةةةة )) QTL ( 

Quantitative  trait  Loci (Simianer,2005 )  ورسةةةةةةةةةة  خرائر الاررباو الوراثيGenetic Linkage 

(Diez-Tascon et al., 2000; Moazami-Goudarzi et al ., 1997 . )مع مات رتميزISSR  بأنها

كما ان جهد   ، والتكاليف المنخفضةةةةةةةةةة  نسةةةةةةةةةةبيا رع ي  ددا كبيرا من الحزم، والقدرة العالي      التضةةةةةةةةةةخي  

ورعد ه   التقني  بشةةةةةةةةةة ل  ام بسةةةةةةةةةةي   وسةةةةةةةةةةريع  وذات ) 2000 لا  وزم Van Der nest)رنفي ها منخفث

لق ع  الة  سةةةةةل ال ينيممةةةةةداقي   الي  ويم ن رمةةةةةمي  بادئارها بسةةةةةهول ، وبدون مع ومات مسةةةةةبق   ن التسةةةةة 

DNA (Polibok ,Rakoczy-Troganowska ،20042007 ؛ et al.  Qian (رس . د Jossi    وزملا

واس  جزيةي وربين ان متوسر  22( التنوع الوراثي مابين اثنان وخمسون سلال  من الدجاج باستخدام 2003)

. ودرس التنوع الوراثي مابين  191pbرين قومتوسةةةةةةةةةةةةر ح   ال 9.6 دد القرائن مابين السةةةةةةةةةةةةلالات المخت ف  

 ,Leghorn ،New Hampshire Red ،, Cornish, Plymouth Rockخمس  روق من الدجاج الت اري )

Rhode Island Red          )     مرشةةةةرا جزيةيا حيث وجد اختلاف وراثي كبير مابين  رق  40ا تمادا

Leghorn  ( والعروق الأخرىTadano et al.  2007a ).    ورعتمد ه   التقني      وجود سةةةلاسةةةل بسةةةي

( في الحمث الريبي النووي منقوص الأوكسةةةةةةةةةةةةة ين بتتةةةةابع يتةةةةألا من زوج قةةةةا ةةةةدي واحةةةةد SSRمتكررة )

Bruford)  وWayne ،1993  أزواج قا دي  م ررة في  6-1( إل   دة أزواج قا دي  و ادة ركون ب و
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ركرارات أحادي ، ثنائي ، ثلاثي ، رباعي ، خماسةةةةةي  ( ورنقسةةةةة  إل   et al Provan.2001مسةةةةةارات منتبم  )

المن ق  الموجودة بين الماي روسةةةتالايت والم اورة  حيث يت  رضةةةخي   ( et al  Provan.1999وسةةةداسةةةي  )

وهي  anchored primersل بادئات المسةةةةةةتخدم ، ويسةةةةةةتخدم ل لك نو ين من البادئات رسةةةةةةم  الأول  منها 

  5أو  3بادئات رحوي بابضةةاف  إل  ركرارات بعث السةةلاسةةل البسةةي       لاحق  واحدة في أحد الار اهين 

 (1999.et al Davila  ورسةةةم  الثاني  )nonanchored primers  وه   رحوي فقر     ركرارات بعث

(، رعد Branchard ،2001و  Bornetالسةةةلاسةةةل البسةةةي   بدون وجود أي لاحق  بأي ار ا  من السةةة سةةة   )

(. إم اني  2002وزملا    Chowdhuryأكثر التقنيات ركراري  بسةةةةبب طو  البادئ المسةةةةتخدم ) ISSRرقني  

الكشةةةةةةةا  ن التتاليات الني  يوريدي  ذات السةةةةةةةيادة في التوريث، ووفررها ورواجدها في م ينات ح ي يات النوى 

(. ويم ن نشةةر البادئات et al  Kijas.1995 روس )ولا رحتاج إل  مع ومات  ن التسةة سةةل النك يوريدي المد

 . (Ziekiewicz et al .1994) معرفة التسللللللسلللللل النيهليو يد  لهاوربادلها بسةةةةةةةةةةةهول  بين المخابر بم رد 

ر  اسةةةةةةةةةةةةتخدام   ISSRبدراسةةةةةةةةةةةة  التنوع الوراثي ل دجاج باسةةةةةةةةةةةةتخدام رقني    et al Grygorieva. 2020م)قا

التمييز بين اح ام الدجاج الكبيرة  ISSRحزم  واسةةةةةةةةةةةةةت ا ت رقني   74ما م مو    أ  تبادئات حيث 7

( بدراس  التنوع الوراثي لست  م مو ات من الدجاج 2016)Taskin وTuncaوالمتوس   والم يرة. كما قام 

  et al.2003 )، وقد وجد حزم  86ون    نها  ISSRبادئ  لتقني  الةةةةةةةةةةةةةةةةةةةةة  15المح ي في رركيا باسةةةةةةةتخدام 

Hillel  لخر الفروج  ( 0.19 ) بين رراوحت( ان المسةةاف  الوراثيReynolds  (لةةةةةةةةةةةةةةة  0.61و )Landrace 

 .الف ندي
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 مبررات البحث:

م   الحيوانيعد  حديد درجة القرابة الوراثية مهماً في مجال برامج التربية المسللللتقبلية، حيث سلللليتمه  مربو 

إدخال واستثمار الطرز الوراثية المتفوقة والمتأقلمة بيئياً في الانتخاب والتهجي  للوصول إلى سلالات مبشرة 

يهدف هذا البحث إلى  حديد درجة القرابة بناءً عليه و مما سلللللليوفر الجهد والوقك والتهاليل العالية. وطرز

 .ISSRباستخدام  قنية  لطرز وراثية م  الدجاج البلد الوراثية 

 مواد البحث وطرائقه

 مكان تنفيذ البحث: -1

 2022-2021هلية الزراعة بجامعة دمشق خلال ل التابع م  نفيذ البحث في مخبر التقانات الحيوية 

 الحيوانية:المادة  -2

. جمعت في ريف دير الزور من ق  الشةةةةةةةةمي ي ر  الحمةةةةةةةةو    يها من  ين   30رتألا المادة الحيواني  من 

( مل ووضةةةةةةةةةةةةةعت في انابيب رحوي     مادة مانع  ل تخثر 1 ينات الدم من الوريد ال ناحي ل  يور بمقدار)

EDTA ين  دم من 30 م حت  مو د اسةةةةةةةةةةةةتخلاص 20-وخزنت في درج  حرارة  ث  نق ت العينات في الث ج 

 .1جدو   .DNA الة ال رزالوراثي  ل دجاج الب دي
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 م  الدجاج البلد المدروسة  العينات.1الجدول        

 صفات النمط اللون

 انثى دجاج ابيض

 انثى بلد  ابيض

 انثى دجاج ابيض

 انثى بلد  بني

 ذكر بلد  ابيض

 انثى بلد  اسود

 انثى بلد  اسود

 انثى بلد  اسود

 انثى بلد  ابيض

 انثى بلد  بني

 انثى بلد  ابيض

 انثى بلد  رماد 

 انثى بلد  بني

 انثى بلد  ابيض

 انثى بلد  اسود

 ذكر بلد  بني

 ذكر بلد  اسود

 انثى بلد  بني

 انثى بلد  بني

 انثى بلد  رماد 

 انثى بلد  بني

 ذكر بلد  ابيض

 انثى بلد  ابيض

 انثى بلد  ابيض

 انثى بلد  رماد 

 انثى بلد  بني

 انثى بلد  رماد 

 انثى بلد  رماد 

 ذكر بلد  رماد 

 انثى بلد  اسود
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 : DNAاستخلاص الحمض الريبي النووي ال -3

حسةةةةةةةةةةب الخ وات  ,TMspin-sGiNtRONبواسةةةةةةةةةة   كيت اسةةةةةةةةةةتخلاص من شةةةةةةةةةةرك   DNAاسةةةةةةةةةةتخ ز ا 

 Kمي روليتر بروريناز 20مل واضةةيف الي  1.5مي روليتر من الدم في أنبوب دقي  سةةع   200التالي :وضةةع 

يترك ويخ ر جيدا،   BLمي روليتر من مح و  200ويمزج ويخ ر وبعد  يضةةةةةةةةةةةةةةاف  RNaseمي روليتر 5و

في درج  حرارة دقائ   10رحضةةةةةةةةن العينات في حمام مائي لمدة المزيج في درج  حرارة ال رف  لمدة دقيقتين، 

º56لةة  الق رات من داخةةل ال  ةةاء، اضةةةةةةةةةةةةةيف امةةل لاز 1.5، نترك المح و  لفترة وجيزة في أنبوب سةةةةةةةةةةةةةعةة  م

، وبعد الخ ر لفترة رترك vortex خلاو وليتر من الكحو  الايتي ي الم    ويخ ر جيدا بواسةةةةةةةةةةةةة  مي ر 200

أيضةةةةةةةةةةةةةا ل تخ ز من الق رات من داخل ال  اء، وضةةةةةةةةةةةةةعت العينات في جهازال رد المركزي     سةةةةةةةةةةةةةر   

13000rpm   مي روليتر من مح و  700لمدة دقيق  واحدة، اضيفWA   مل من الكحو   40}اضيف الي

 زيل الف تر ونضةةةةةةةةةةةعونلمدة دقيق  واحدة.  13000rpmووضةةةةةةةةةةةعت في جهاز التثفيل     سةةةةةةةةةةةر   الايتي ي{ 

مل مع ررقي  العينات ث  وضةةةةعت في جهاز التثفيل لمدة دقيق  واحدة      2انابيب جديدة سةةةةع   في العينات

وحضةةةةةةةنت لمدة دقيق   CA وليتر من مح و مي ر 100-30الا دورة /دقيق .اضةةةةةةةيف بعدها 13000سةةةةةةةر   

دورة  13000واحدة في درج  حرارة ال رف  وبعدها ال  جهاز ال رد المركزي لمدة دقيق  واحدة     سةةةةةةةةةةةةر   

 mM Tris-Hcl] 10، [1 mMالم ون من TEم  محلول  50μlفي DNA.حةةل الحمث النووي دقيقةة /

EDTA  PH=8 م 20-سةةةةةةةةةةا   ث  خزنت     درج  حرارة  24م لمدة  4 حرارة حفبت العينات     درج

 لحين الاستخدام.

 :   ISSRتطبيق تقنية -4
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ويوضل ال دو   بادئ  ر  الحمو    يها من الهية  العام  ل  اق  ال ري  في سوري ، 12استخدم في الدراس  

 التس سل الني  يوريدي ودرج  حرارة الالتحام ل بادئات المستخدم . (2)

 

 

 ودرجة حرارة التحامها. ISSRباستخدام  قنية  المستخدمة. التسلسل النيهليو يد  للبادئات 2الجدول 

 التسلسل النيكليوتيدي للبادئة البادئة
 درجة حرارة الالتحام 

 م(°)

P1 (AG)8C 52 

P3 (GA)8T 50 

P10 (CT)8G 52 

P12 (CA)7AG 48 

P13 (TC)8C 52 

P14 (TG)8G 52 

P15 (AC)8TT 52 

P16 (AC)8GG 56 

P21 CCAG(GT)7 56 

P25 (AC)8T 50 

P26 (GT)4(GA)5 52 

P28 (CA)8G 54 

 

( مع بعث التعديلات فكان ح   1993وزملائ  )Lawyer وفقاً لةةةةةةةةةةةةةةة  PCRأُجري رفا ل الب مرة المتسةة سةةل 

 ,Fermentas)ر  الحمةةةةةةةةةةةةو    ي  من شةةةةةةةةةةةةرك   Master mix 2Xباسةةةةةةةةةةةةتخدام  µl 25التفا ل النهائي 

Germany) 2: يتكون التفا ل منµl  10من البادئ بتركيزmM  12.5وµl منMaster mix  8.5وµl 

 ويت  ه ا التفا ل في جهاز التدوير الحراري وفقاً ل بروف التالي :. 40ng/µlبتركيز  DNAماء مق ر والة
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 . DNAالةحمث النووي دقائ  ليت  انفما  س س تي  5م لمدة ° 94الانفما :  ند درج  حرارة  -1

 دورة رتضمن كل منها المراحل التالي :  40 -2

 ثاني .  30لمدة  م° 94الانفما  : يت   ند حرارة -

 وذلك لمدة دقيق  واحدة. 2الالتحام: حسب درج  حرارة الالتحام لكل بادئ من ال دو   -

 م لمدة دقيق .° 72الاست ال   ند حرارة  -

  م لمدة  شر دقائ .° 72درج  حرارة اكتما  الاست ال   ند  -3

 .م ، بعد ذلك نقوم بالترحيل     هلام  الآجاروز° 4ث  رحفظ العينات في درج  حرارة 

 الرحلان الكهربائي والتلوين والتصوير: -5

  1X  TBE% في المح و  المنب   2ر  الترحيل     هلام  الآجاروز     

{(10X TBE buffer = 108 g Tris borate + 55 g Boric acid + 9.2 EDTA, pH 8.0) و}

(، حيث حم ت  ينات الحمث النووي mg/ml 10من حةةةةةةةةةةةةةب   الايثيديوم برومايد ) 5µlالمضةةةةةةةةةةةةةاف إليها 

DNA   1مي رولتر من سةةةةةةةةائل التحميل الخاص ) 5    هلام  الآجاروز  بإضةةةةةةةةافX Loading buffer 

Bromophenol blue:و الم ون من ) 

  (15% Ficoll 400 + 1.03 % Bromophenol blue + 0.03 % xylene cyanol FF + 0.4 

% Orange G + 10 mM Tris-HCl + 50 mM EDTA)   

، وذلك  (Fermentas, Germany)من شةةةةةةةرك  1Kpb (DNAكما ر  حقن مرشةةةةةةةر من الحمث النووي )

فولر  100كهربةةائي قةةدر  لتحةةديةةد الح   و الوزن ال زيةي ل حزم النةةار ةة  ليت  بعةةد ذلةةك الترحيةةل بمرور حقةةل 

النار    ن التضةةخي ، لتمةةور الهلام  بعد ذلك ب هاز رمةةوير  DNA وذلك لفمةةل حزم الةةةةةةةةةةةةةةةةحمث النووي 

 .  Image Analyzerهلام  الآجاروز

 التحليل الإحصائي: - 6
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ونُبمةةت ال ةةداو  لكةةل بةةادئةة       ISSRجُمعةةت نتةةائج  م يةة  الرحلان الكهربةةائي النةةار ةة   ن ر بي  رقنيةة  

 1في العينات المدروسةةةةةةةةةةةةة ، حيث  يد  الرق    DNAا تماداً     وجود أو غياب حزم الحمث النووي  ةحد

، Nei( ،(1987يد      غياب الحزم  حسب  0الواضح  فقر والرق       وجود حزم  الةةةةةةةةةةةةةةحمث النووي 

(. ورمت 1999وزملا  ،  Yeh)V1.31   POPGENEوأُجري التح يل ابحمةةةةةةةةةةائي باسةةةةةةةةةةتخدام البرنامج 

 (PDV)الوراثي  المدروسةةة  بت بي  ممةةةفوف  النسةةةب المةوي  لعدم التواف  الانماودراسةةة  العلاق  الوراثي  بين 

Percent Disagreement Values    ويت  إنشةةةاء ه   الممةةةفوف  وفقاً لعدد وحدات التضةةةا ا المشةةةترك

رفاع قي  ه   الممفوف  يد      وجود اختلاف وراثي، وبازديادها ، حيث أن ار )Nei( ،1972بينها وفقاً لةةةةةةةةة 

    نتائج المسةةةةةةةاف  الوراثي   المدروسةةةةةةةين، وأُجري التح يل العنقودي ا تماداً  نم ينيزداد التباين الوراثي بين ال

بي  ( بت Dendrogram، ورسمت ش رة القراب  الوراثي  )) Nei( ،1978بين ال رز المدروس  وفقاً لمعادل  

. حسةةةبت قي  )Sokal( ،1973و  Sneathحسةةةب  UPGMAمتوسةةة ات الم مو ات الزوجي  غير المتزن  

 معامل التعددي  الش  ي  ل بادئات المستخدم  وف  المعادل :

]2PI) -PI(12(Σ=[PIC   حيةةثPi  ركراريةة  الحزمI  النةةار ةة   ن اسةةةةةةةةةةةةةتخةةدام البةةادئ في جميع العينةةات

 .) Prasanna، 2003و   Mohammadi؛  .Botstein et al (1980.المدروس 

 

 النتائج والمناقشة

 : polymorphismالتعددية الشكلية  -1

أ  ت منت ات رضةةةةةةةةةةةخي  في رفا ل الب مرة  المدروسةةةةةةةةةةة بادئ  من البادئات  12( أن 3بينت النتائج )ال دو  

المدروسةةة   ال رز الوراثي المتسةةة سةةةل حيث أثبتت البادئات المسةةةتخدم  فعاليتها في إ  اء رعددي  شةةة  ي  بين 

، حيث أ  ت ه   البادئات DNA)حزمً  )ق ع  من  63م مو ها حزمون    ن اسةةةةةةةةةةةةةتخدام ه   البادئات 
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ثلاث %، كما رراوح  دد الحزم لكل بادئ  بين 97.56نسةةةةةةةةبتها  ب  ت   ((polymorphismرعددي  شةةةةةةةة  ي  

 5.25بمتوسر  ب غ  ((p10مع البادئ  م كأ     دد حز  8( و p1)(p12)(p25) كأقل  دد مع البادئ  حزم

 . حزم  لكل بادئ 

 

 

. رموز البادئات المسلللتخدمة، عدد الحزم الهلية والمتباينة، النسلللبة المئوية للتعددية الشلللهلية   في  3 الجدول

 المدروسة.  عينات الدجاج

ئة مع عينات اسم الباد

 الدجاج المدروسة

عددددد الدددحددد م 

 الكلية

ذات عدددددد الددددحدددد م 

 الشكليةالتعددية 

النسدددددددبدددة الم ويدددة 

 للتعددية الشكلية %

 

 PICمعامل التعددية الشكلية 

P1 3 3 100 0.266  

P3 5 5 100 0.424 

P10 8 7 87.5 0.500 

P12 3 3 100 0.233 

P13 5 5 100 0.477 

P14 6 6 100 0.496 

P15 4 4 100 0.281 

P16 7 7 100 0.482 

P21 6 5 83.3 0.494 

P25 3 3 100 0.335 

P26 6 6 100 0.500 

P28 7 7 100 0.500 

 4.936 - 61 63 المجموع

 0.411 97.56 5.08 5.25 المتوسط

 

 مع والأكبر %83.3( بمقةةةدارp21وكةةةانةةةت النسةةةةةةةةةةةةةبةةة  المةويةةة  ل تعةةةدديةةة  الشةةةةةةةةةةةةة  يةةة  الأقةةةل مع البةةةادئةةة  ) 

، كما رباينت 1الشةةةةةةةةة ل  %.100( بمقدارP1,P3,P12,P13,P14,P15,P16,P25,P26,P28البادئات)
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، حيث نماوالتي وجدت بين الأ ((PICالبادئات التي استخدمت في ه   الدراس  ب ي  معامل التعددي  الش  ي  

وكانت أقل قيم   p10 ،p26  ،p28باستخدام البادئ   0.500كانت أ    قيم  لمعامل التعددي  الش  ي  هي

  . 0.411وبمتوسر قدر   p12باستخدام البادئ   0.233لمعامل التعددي  الش  ي  هي

 

 

 

 

( في جميع p12التعددية الشللهلية النا جة ع  اسللتخدام البادئة )  وضلل   2. صللورة هلامة ااجاروز1الشللهل

 .DNAيمثل المؤشر الجزيئي لتحديد الأوزان وأحجام حزم الحمض النوو    Mالأنواع المدروسة،

 

 المدروسة: الوراثية  لانماطاتحديد درجة القرابة الوراثية بين 

، لتأمي  قاعدة وراثية كبيرة، الحيوانفي برامج  ربية  الطرز الوراثيةا بي يفيد  حديد درجة القرابة الوراثية 

 4 الجدول م لاحظ ي   والطرز، على إمهانية انتقال المورثات بي  الأنواعو، للاسللتفادة منها في برامج التهجي 

جلكبينما  ،نمطي  الأبيض والرماد ال بي  0.02هي   PDVأن أقل قيمة لـللللللللللل بي   0.82أعلى قيمة لها  سللللل 

 .ينهابوراثي   باعد وهذا يدل على   البنيةوالانثى  البنيالذكر النمطي 

  .المدروسة ج البلد االطرز الوراثية للدجبي   (PDV). مصفوفة النسب المئوية لعدم التوافق 4الجدول
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 :  Cluster analysisالتحليل العنقودي -  3 

يسةةةةةةةةمل التح يل العنقودي بتقسةةةةةةةةي  ال رز الوراثي  المدروسةةةةةةةة  إل  م مو ات، ورع س ه   الم مو ات درج  
ضةةةةةةةمن م مو   واحدة بناءً     موطنها الأحةةةةةةة ي أو بناءً     ال رز القراب  الوراثي  فيما بينها، وقد رت مع ا

أحةةةة ها ونسةةةةبها. أجري التح يل العنقودي ل نتائج التي ر  الحمةةةةو    يها وذلك بنشةةةةاء شةةةة رة القراب  الوراثي  
(Dendrogram)  حيث أظهرت شةةةة رة القراب   نقودين رئيسةةةةيين  ضةةةة  العنقود  ،لتحديد درج  القراب  الوراثي

انقسةةةةةة  العنقود الأو  إل  رحت  نقودين، ضةةةةةة  ،  ال كور ب اف  الألوان )اسةةةةةةود وبني ورمادي وابيث( الأو  
 ال كر  رد(، في حين انف8.393بمسةةةاف  وراثي  قدرها )ال كور الرمادي والأبيث والأسةةةود رحت العنقود الأو  

الاناث السةةةةةةةوداء فضةةةةةةة  ( في رحت العنقود الثاني. أما العنقود الثاني 12.370بمسةةةةةةةاف  وراثي  قدرها ) البني 
ة منفرد الانث  السةةةةةةةوداء العنقود الأو رحت ، فانقسةةةةةةة  إل  رحت  نقودين، ضةةةةةةة   والرمادي  والبيضةةةةةةةاء والبني 

بتحت العنقود الثاني بمسةةةةةةاف  وراثي  الانث  السةةةةةةوداء أيضةةةةةةا  تبينما انفرد (4.637).  بمسةةةةةةاف  وراثي  قدرها
التمييز بين   ISSRوب لك اسةةةةةةةةةةت ا ت رقني  . إضةةةةةةةةةةاف  ال  الانث  الرمادي  والبيضةةةةةةةةةةاء والبني  (10.391)
 . المدروس  نماوالأ
 
 
 
 



 لعيسىا                                                        لاوند                                                            نقولا   

 

14 
 

 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 انثى بني
 انثى بني

 انثى بني

 انثى بني

 انثى بني

 انثى بني

 انثى بني

 انثى بني

 انثى رماد 

 انثى رماد 
 انثى رماد 
 انثى رماد 

 انثى أبيض
 انثى أبيض

 انثى أبيض

 انثى أبيض
 انثى أبيض

 انثى أبيض

 انثى رماد 

 انثى أسود              

 انثى أسود               

 انثى أسود              

 انثى أسود     

 انثى أسود    

 

 ذكر رماد 
 ذكر أبيض

 ذكر بني
 ذكر بني

 ذكر أبيض



 2023لعام                            56 العدد        لوم الأساسية           سلسلة الع         مجلة جامعة الفرات         

 

15 
 

 

 

 

 

 

 عينات الدجاج المدروسةل القرابة الوراثية شجرة (1 ) الشكل

 

 

 

 

 

 :مقترحاتالاستنتاجات و ال

بادئة وبالتالي أظهرت  12 ، النا جة ع  اسلللللتخدام  97.56 عددية شلللللهلية بل ك  ISSRأظهرت  قنية   -1

 المدروسة. نماطالتقنية فعالية في التمييز بي  الأ

، في حي  ضللم العنقود  الذكورضللم العنقود الأول  رئيسلليي  انقسللمك شللجرة القرابة الوراثية إلى عنقوديي  -2

 بينها. ماضم  كل عنقود وحسب درجة القرابة الوراثية فينماط وانفصلك الأالاناث، الثاني 

 QTLsيمه  العمل مسللللللتقبلاً على  حديد مواقع المورثات المسللللللؤولة ع  الصللللللفات المهمة باسللللللتخدام  -3

في عمليات التهجي  لاختيار ااباء المتباعدة  لاسللللللتفادة منها في برامج التربية واسللللللتخدامها  باءً اوعزلها، و

 وراثياً ضم  كل مجموعة. 
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